ABBOTT POR TRAS DA CIENCIA

Cacadores de Virus

RASTREANDO OS VIRUS DO HIV E DA HEPATITE

Os virus do HIV e da hepatite podem evoluir, produzindo diferentes cepas. Por isso, a
Abbott tem o compromisso de realizar pesquisas continuas para garantir que nossas
tecnologias de diagnodsticos acompanhem a evolucéo destes virus. Ha mais de 20 anos, a
Abbott estabeleceu o Programa de Vigilancia Global para monitorar e rastrear novas cepas
virais ao redor do mundo.

CENTROS DE COLETA DE VIGILANCIA EM 40 PAISES, COBRINDO 6 CONTINENTES
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A Abbott identificou e caracterizou A Abbott é uma das duas instituigoes Quando uma nova cepa é descoberta, a Abbott
mais de 5.000 cepas virais, do mundo que identificaram e confirma se nossos atuais testes de diagnosticos e
possibilitando que testes diagnosticos caracterizaram os virus raros do HIV de pesquisa no sangue sao capazes de detecta-la e,
detectem uma grande variedade de dos grupos N e P.2> entao, os atualiza, conforme necessario.
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